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Реферат

Отчет 45 стр., 6 рисунков, 0 таблиц, 32 источника.
Разработка алгоритмов для биоинформационного анализа комплексных метаболических и молекулярно-генетических сетей 

Целью проекта является разработка биоинформационных методов автоматизированной реконструкции и анализа сложных молекулярно-генетических сетей, описывающих биологические процессы, путем интеграции и расширения различных типов специализированных сетей, таких как интерактомные сети, метаболические, транспортные и регуляторные пути.

В качестве основных методов и методологии выполнения НИР, применялись подходы компьютерного анализа фактографических баз данных и текстов научных публикаций, решающие задачи извлечения информации о взаимосвязях молекулярно-генетических объектов из текстов научных публикаций. Использовалась теория графов для разработки формата представления молекулярно-генетических сетей в виде двудольного графа с возможностью их интеграции, анализа и визуализации.
В результате выполнения 3 этапа проекта были получены следующие основные результаты: 

1. Проведена адаптация структуры ранее разработанной базы данных ассоциативных сетей, для представления в ней информации о взаимодействиях и ассоциациях между объектами, в том числе специализированными молекулярно-генетическими сетями.
2. Извлечена информации о специализированных молекулярно-генетических сетях из фактографических баз данных (IntAct, MINT, DIP, GOA, HPRD) и наполнение базы данных.
3. Проанализированы рефераты статей из базы данных PubMed  с 1990 по 2010 года включительно с целью извлечения дополнительных знаний и фактов о молекулярно-генетических взаимодействиях между специализированными молекулярно-генетическими сетями.
Таким образом, все задачи третьего этапа проекта выполнены в полном объеме в соответствии с техническим заданием.
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