
Отзыв

на автореферат диссертации Медведева Кирилла Евгеньевича

«Компьютерное исследование влияния высокого давления и температуры на структуру и 

функцию РНК-связывающего белка семейства NIP7 архей», 

представленной к защите на ученую степень кандидата биологических наук по 

специальности 03.01.09 - математическая биология, биоинформатика.

Исследование молекулярных основ выживания различных организмов в 

экстремальных условиях является одной из важнейших и крайне актуальных проблем 

современной биологической науки. Подавляющее большинство видов как одноклеточных, 

так и многоклеточных может существовать в узком диапазоне температур и давлений. Тем 

не менее, существуют организмы, которые прекрасно живут в крайне экстремальных 

условиях, которые абсолютно не приемлемы для большинства форм жизни на Земле. К 

ним относятся микроорганизмы экстремофилы, живущие на больших глубинах в мировом 

океане около вулканических гейзеров, где температура достигает 100°C, а давление 200 

атмосфер. Изучение структурных особенностей биологических макромолекул этих 

организмов, обеспечивающие выживание в таких экстремальных условиях, крайне важно 

как для фундаментальной науки для понимания происхождения жизни, так и для 

прикладных работ в области биотехнологии и экологии. Диссертационная работа 

Медведева Кирилла Евгеньевича, посвященная компьютерному моделированию действия 

высокого давления и температуры на структуру и функцию РНК-связывающего белка 

семейства NIP7 архей, относится именно к данной области исследований и поэтому ее 

актуальность не вызывает сомнений. 

Научная  новизна  работы  заключается  в  том,  что  впервые  было  выполнено 

сравнительное  моделирование  молекулярной  динамики  при  разных  температурах  и 

давлениях  двух  гомологичных  белков  из  организмов,  принадлежащих  различным 

экологическим нишам. Моделирование показало, что наибольшему воздействию высокого 

давления  и  температуры  подвержены  поверхностные  петли.  Сделаны  компьютерные 

предсказания  сайтов  белок-белковых  взаимодействий  Nip7  с  белками  экзосомы  и 

выявлены участки белковой цепи, конформационная подвижность которых различается у 

белков мелководных и глубоководных организмов.

В целом оценивая автореферат данной работы крайне положительно, я не могу не 

сделать одно мелкое замечание. На фоне четко написанного и аккуратно оформленного 

автореферата, бросаются в глаза «слепые», слишком мелкие рисунки 4 и 5 с результатами 
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