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Причины выбора ведущей организации:
В настоящее время Институт Биоорганической Химии РАН — это крупнейший центр физико-химической биологии и биотехнологии в России, известный своими исследованиями в области структуры и функций пептидов — универсальных биорегуляторов, играющих ключевые роли в биохимических процессах. Кроме того, институт занимается молекулярным моделированием пространственной структуры и динамики биомолекул, что является основным методом, используемым в диссертации Медведева К.Е.  Основной областью специализации является изучение структуры и функций мембранных и мембрано-активных белков и пептидов, лиганд-рецепторных взаимодействий, а также рациональный компьютерный дизайн новых биологически активных соединений, в том числе действующих на мишени в биомембранах.
